Nef Epitope 1

CONSENSUS-B  WptvRerm
Epitope 1 WPTVRERM (B8)
CONSENSUS-A  --e-----
A.KE.Q23-CxC-CG --El----
A.SE.SOSE7253 -RE----L
A.SE.TZSE8538 -SE---KI
A.SE.UGSE6594 --El----
A.SE.UGSE7535 --E----I
A.SE.UGSE8891 --K-----
A.UG.92UG037 --E----I
A.UG.U455 --E--K--

AC.IN.21301  --E---I
AC.RW.92RWO009 --A----L
AC.ZM.ZAM184  --E-----

AD.SE.ETSE9488 --QlI---I
AD.SE.KESE7108 --E-----

ADLZR.MAL  --KI---I

AE.CF.90cr402 --Q---|
AETH.12 Q-1
AE.TH.11-25  -—-Q--KI
AE.TH.235-32 --Q--|
AE.TH.89-30  --Q--KI
AE.TH.93TH253 --Q--—I
AE.TH.CM240  --Q---KlI
AE.TH.73-44 QI
AE.TH.74-26 Q-
AETH.9-3 Q-1
AE.TH.98-4  -—-Q-—-V

AG.DJ.DJ263  --K----I
AG.DJ.DJ264 --K---I
AG.NG.IBNG  --K-MK--

AGI.CY.94CY0323 --El----

CONSENSUS-B -
B.AU.93JW-3 -A-—R
B.AU.MBC200  --------
B.CF.HIVU66543 --A-----
B.CN.AF033567 --S-----
B.CN.RL42  --S---
B.DE.D31  --Al-—
B.DE.HAN = «-eme-
B.FRHXB2 e
B.FR.LAI  —eooee-
B.FR.NE104  -T-l--
B.GA.OYl -l
B.GB.CAM1  -SA----
B.IN.HIVY15122 --A---|
B.KR.AF063915 -N-I-D--
B.KR.AF063916 -N-I----
B.KR.AF063919 -N-I--K-
B.MA.HIVUBL778 -
B.MA.HIVUB1781 --------
B.NLAACH320A --Al----
B.SP.89SPO61  --------
B.TH.28-19  --A--
BTH.282  —-A--
B.USJRFL  -S---
B.USMN  —eoeeee
B.US.RF A
B.US.SF2  -SAl--
B.US.WEAU160 --Al----

CONSENSUS-C  --ai----
C.BR.92BR025 R-Al----
C.BW.BW96BWO502 --A-----
C.ET.ETH2220 --Al-I
C.N.11246  --El----
C.IN.21068  --Dl----
C.IN.301904  --Dl----
C.IN.301905  --Al----
C.IN.301999  --A-----
C.IN.HIVY15117 --Dl----
C.IN.HIVY15118 --Al----
C.IN.HIVY15119 --Al----
C.IN.HIVY15121 --Al----
C.IN.HIVY17890 --Al----

CONSENSUS-D  --Ai--i
D.UG.94UG1141 --A-----
D.ZR.84ZR085 --Al--|
D.ZRELI  --Al-—I
D.ZRINDK  --Al-—I

CONSENSUS-F  --Al----
F.BR.93BR0201 --Al----
F.FN.FIN6393 --Al----

[-D-81
DEC 98

CONSENSUS-G  --a---I

G.BE.DRCBL
G.FI.LHH8793
G.SE.SE6165

—-Aem]
S -
.-

CONSENSUS-H  --a---i

H.BE.VI991
H.BE.VI997
H.CF.90CF056

. S—
wePreene]
o —

CONSENSUS-J  --Q--?7--

J.SE.SE9173
J.SE.SE92809

N.CM.YBF30

--Q--D--
Q-

—-E]-—-

CONSENSUS-O  -??--7--

0O.CM.ANT70C

0.CM.MVP5180 -SE--D--

CPZGAB
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HIV CTL Epitope Alignments

Nef Epitope 2-5

CONSENSUS-B  vGFPVrPQVPLRPMT
Epitope # HLA

2 VGFPVTPQVPLRMT (A1,B8)
3 FPVTPQVPLR (B7)

4 FPVRPQVPL (B35)

5 FPVRPQVPL (B*3501)
CONSENSUS-A  ——-—-mmmemeee
A.KE.Q23-CXC-CG -------mmmmmmm-
A.SE.SOSE7253 ------- [ —
A.SE.TZSE8538 ----- |/ C—
A.SE.UGSE6594 -----mmcmmeeee-
A.SE.UGSE7535 -----mmcmmeeme-
A.SE.UGSE8891 --------mmemme-
A.UG.92UG037  ------mmmmmmmm
AUG.U455  ccooeeeeeeee

AC.IN.21301  -----mmmmmmmm
AC.RW.92RWO009 -------m-mmmmm
AC.ZM.ZAM184  ----- | LG

AD.SE.ETSE9488 ---------------
AD.SE.KESE7108 ---------------

ADL.ZR.MAL  -m-mmmmmmemeee

AE.CF.90cr402  ---------------
AE.TH.1-2  ---emmmeeeee
AE.TH.11-25  ------ H----
AE.TH.235-32  -------moooeee-
AE.TH.89-30  ---------------
AE.TH.93TH253 --------ooooe-
AE.TH.CM240 ----- M--mmeeee
AE.TH.73-44  --------ooeeee-
AE.TH.74-26  ---------------
AE.TH.9-3  -----mmeooeeen
AE.TH.98-4  -------mmmeeee-

AG.DJ.DJ263  ---------------
AG.DJ.DJ264  ----- [ —
AG.NG.IBNG  -------mmmemee

AGI.CY.94CY0323 ------n-mmmmme-

CONSENSUS-B  =-s-srmeseeees
B.AU.93IW-3  ---wosememeeeee
B.AUMBC200  ----msememeeeee
B.CF.HIVUB6543 --------mnnnn
B.CN.AF033567 ----------me---
B.CN.RLA2  -eoeoemeoeees
B.DED3L  —- Keememeenn
B.DEHAN  E-evoveeeeees
B.FR.HXB2 - Toememeen
BFR.LAI  — Teememenen
B.FR.NEL04  ----eoeeeoeeee
B.GAOYl  -woeeeoeeeees
B.GB.CAML  ----ememeeeees
B.N.HIVY15122 ---eorememeeeee
B.KR.AF063915 ---------rem-o-
B.KR.AF063916 —---T-------
B.KR.AF063919 --r---mrmremeev
B.MA.HIVUBL778 ----mvmememeev
B.MA HIVUBL781 ----m-mmmeeeev
B.NL.ACH320A - Kemememen
B.SP.89SPOBL  ----r-----mmeo-
B.TH.28-19 - Koemmen
B.TH.282  -w-veemeeeeees
B.USJRFL  -eeoeeeeeeeees
BUSMN  —- Keemrmeenn
B.USRF  -eeeeoeeees
B.US.SF2  —-eeemeeeeeees
B.US.WEAU160  ---s------emes

CONSENSUS-C  ----=memmmeeem
C.BR.92BR025  -------mm-mmm-
C.BW.BW96BWO0502 ---------------
C.ET.ETH2220 -----mmmmmemme
C.IN.11246  ---—-mmmmmmee
C.IN.21068  -------mmmmmm-
C.IN.301904  -------mmmmmm-
C.IN.301905 ----- y E—
C.IN.301999  —----mmmmmmmee
C.IN.HIVY15117 -A----mmemmmem-
C.IN.HIVY15118 -----mmmemmmem-
C.IN.HIVY15119 -----mmmemmmee-
C.IN.HIVY15121 ---mmmmemmmeee
C.IN.HIVY17890 -------nmmmmm-

CONSENSUS-D  -----m-mmmmmee-
D.UG.94UG114]1 --------m=mm-
D.ZR.84ZR085 ---------mm-m-

[ 074 =31 = I [ —

(DI =3\ 1 0] G —

CONSENSUS-F  —-—-mmemmmeeee
F.BR.93BR0201 ------n=mmm=-
F.FN.FIN6393 -----mmmmmme-

[-D-82
DEC 98

CONSENSUS-G = ---------- Y
G.BE.DRCBL = ---------- AV
G.FL.LHH8793  ------m--- AV
G.SE.SE6165  ---------------

CONSENSUS-H  =-rmrmememnes
= ALY I —

Sz ISAV ]y J——
H.CF.90CFO56  ----nenernrnner

CONSENSUS-J  ----- Lo i, S
J.SE.SE9173  -------- Kemmmmm
J.SE.SE92809 ----- | [——
N.CM.YBF30  ----m-mmemmm- -
CONSENSUS-O  ----- L S,
O.CM.ANT70C  ----- N
O.CM.MVP5180  --------mmm-mm-

CPZGAB  eeeeee T



Nef Epitope 6,7

CONSENSUS-B  rPQVPLRPMTY
Epitope # HLA

6 RPQVPLRPMTY (B35)
7 RPQVPLRPMTY (B*3501)
CONSENSUS-A  -----------
A.KE.Q23-CxC-CG -----------
A.SE.SOSE7253 --H--------
A.SE.TZSE8538 K----------
A.SE.UGSE6594 -----------
A.SE.UGSE7535 -----------
A.SE.UGSE8891 -----------
A.UG.92UG037  -----------
A.UG.U455  —---oeeee-

AC.IN.21301  -----------
AC.RW.92RWO009 -----------
AC.ZM.ZAM184  K----------

AD.SE.ETSE9488 -----------
AD.SE.KESE7108 -----------

ADLZR.MAL  ------mme--

AE.CF.90Cr402 ---nenenen-
AETH1-2  -eeeeeee F
AE.TH.11-25  --H---n-F
AE.TH.235-32  ---rmeeeee-
AE.TH.89-30  --rormrev F
AE.TH.93TH253  ----renen-
AE.TH.CM240  M---emenenv
AE.TH.73-44  -ooememeee F
AE.TH.74-26  -eremeeee-

AG.DJ.DJ263  -----------
AG.DJ.DJ264 K----------
AG.NG.IBNG = -----------

AGI.CY.94CY0323 ---------- F

CONSENSUS-B  --eremenvev
EAVECE N J—
B.AU.MBC200  ----remnnms
B.CF.HIVUB6543 ----r------
B.CN.AF033567 --------- F
B.CN.RL42  -eoemememe
B.DED31  Keeeeoeee
B.DEHAN  —ececcmee
B.FRHXB2  Temeoeeme
B.FRLAI  Teeeenes
B.FRNEL04  ---roemee R
B.GAOYl  -reemeee
B.GB.CAML  -eoeeeer
B.IN.HIVY15122 —-eememe
B.KR.AF063915 -----------
B.KR.AF063916 T----------
B.KR.AF063919 -----meno-
B.MAHIVU61778 ---remenes
B.MAHIVU61781 ---remenen
B.NL.ACH320A  Ke-rmmoron-
B.SP.89SP06L  ------n-mr
B.TH.28-19  K-weoeeer
ER I J—
ERUISIN 1 ST I—
BUSMN  Keeoeeoeee
BUSRF  —eeeee F
B.US.SF2  —ceeemes
B.US.WEAU160 --------m-

CONSENSUS-C  ---------- f
C.BR.92BR025 -----------
C.BW.BW96BWO0502 -----------
C.ET.ETH2220 -----------
C.IN.11246  ---------- F
C.IN.21068  ---------- F
C.IN.301904  ---------- F
C.IN.301905  T----------
C.IN.301999  ---------- F
C.IN.HIVY15117 -----------
C.IN.HIVY15118 ---------- F
C.IN.HIVY15119 ---------- F
C.IN.HIVY15121 ---------- F
C.IN.HIVY17890 ---------- F

CONSENSUS-D  -----------
D.UG.94UG1141 -----------
D.ZR.84ZR085 -----------
D.ZR.ELI = -----meeee-
D.ZRINDK -

CONSENSUS-F  -----------
F.BR.93BR0201 -----------
F.FN.FIN6393  -----------

[-D-83
DEC 98

CONSENSUS-G = ----- Ly —

G.BE.DRCBL
G.FI.LHH8793
G.SE.SE6165

||||| <|||||
||||| <|||||

CONSENSUS-H = -----------

H.BE.VI991
H.BE.VI997
H.CF.90CF056

CONSENSUS-J  ?2--?-------

J.SE.SE9173
J.SE.SE92809

N.CM.YBF30

CONSENSUS-O  ?--------- ?

0O.CM.ANT70C

---x..-----
[ —

Y N—

0.CM.MVP5180  ---------- F

CPZGAB

||||| ) pE—

HIV CTL Epitope Alignments

110




HIV CTL Epitope Alignments

Nef Epitope 8-16

CONSENSUS-B QVPLRPMTyk

Epitope # HLA

8 QVPLRPMTYK (B27)

9 QVPLRPMTYK (A3.1)

10 QVPLRPMTYK (A3,A11,B35)
11 QVPLRPMTYK (A2?)

12 VPLRPMTYK (A11)

13 VPLRPMTY (B35)

14 VPLRPMTY (B*3501)

15 VPLRPMTY (A3)

16 PLRPMTYK (Al11)

CONSENSUS-A  ----------
A.KE.Q23-CxC-CG ----------
A.SE.SOSE7253 H---------
A.SE.TZSE8538 ----------
A.SE.UGSE6594 ----------
A.SE.UGSE7535 ----------
A.SE.UGSE8891 ----------
A.UG.92UG037  ----------
AUG.U455  ----moee-

AC.IN.21301  ----------
AC.RW.92RWO009 ----------
AC.ZM.ZAM184  ----------

AD.SE.ETSE9488 ----------
AD.SE.KESE7108 ----------

ADLZR.MAL = ----------

AE.CF.90Cr402 ----ennn--
AETH.1-2  -eoeeee =
AE.TH.11-25  H------F-
AE.TH.235-32  ---rmenenv
AE.TH.89-30  ----rmr =
AE.TH.93TH253  ---rnemm-
AE.TH.CM240  --cnemenen
AE.TH.73-44  -oeeeeee =
AE.TH.74-26  ---meneev
AETH.93  —oeeeee
AE.TH.98-4  --omememe

AG.DJ.DJ263  ----------
AG.DJ.DJ264  ----------
AG.NG.IBNG = ----------

AGI.CY.94CY0323 -------- F-

CONSENSUS-B  ----memenv
B.AU.93JW-3  --mmeme
B.AU.MBC200  -----m-m--
B.CF.HIVUB6543 ----------
B.CN.AF033567 -------- =
B.CN.RL42  -eeeeme
B.DE.D31  --eoeee
B.DEHAN  -oeeeee
B.FRHXB2  -ememeee
= S\ JR—
B.FRNE104  --eemv RR
B.GA.OYl -
B.GB.CAML  -ceeeeee
B.IN.HIVY15122 --ememenen
B.KR.AF063915 ----------
B.KR.AF063916 ----------
B.KR.AF063919 ---------
B.MA.HIVUB1778 ---n-rerov
B.MA.HIVUB1781 ---r-rnro-
B.NL.ACH320A  ---r-romer
B.SP.89SP061  ---n-n-n--
B.TH.28-19  ---memm-

ER YT —
B.USJRFL  -oeoeoeme
BUSMN oo
BUSRF e =
B.US.SF2 oo
B.US.WEAU160 ----------

CONSENSUS-C = -------- f-
C.BR.92BR025 ----------
C.BW.BW96BWO0502 ----------
C.ET.ETH2220 ----------
C.IN.11246 = -------- F-
C.IN.21068  -------- F-
C.IN.301904  -------- F-
C.IN.301905  ----------
C.IN.301999  -------- F-
C.IN.HIVY15117 ----------
C.IN.HIVY15118 -------- E-
C.IN.HIVY15119 -------- E-
C.IN.HIVY15121 -------- E-
C.IN.HIVY17890 -------- E-

CONSENSUS-D = ----------
D.UG.94UG1141 ----------
D.ZR.84ZR085 ----------
D.ZR.ELI = ------mee-
D.ZRINDK ~ -----mmee-

CONSENSUS-F = -----m----
F.BR.93BR0201 ----------
F.FN.FIN6393  ----------

I-D-84
DEC 98

CONSENSUS-G = ---V------
G.BE.DRCBL = ---V------
G.FLLHH8793  ---V------
G.SE.SE6165  -------- F-

CONSENSUS-H = ----------
H.BE.VI991  ------m---
H.BE.VI997  ------mm--
H.CF.90CF056  ----------

CONSENSUS-J  -?--------
J.SE.SE9173  -X--------
J.SE.SE92809  -|--------

N.CM.YBF30  ------ Io-
CONSENSUS-O  -------- .
O.CMANT70C  ---enmeeen
O.CM.MVP5180  -------- E
CPZGAB S



Nef Epitope 17

CONSENSUS-B RPMTykaA?
Epitope 17 RPMTYKAAL (B7)

CONSENSUS-A - g--
A.KE.Q23-CXC-CG ------G-V
A.SE.SOSE7253 ------ GL
A.SE.TZSE8538 ------ GF
A.SE.UGSE6594  -------- v
A.SE.UGSE7535 ------ G-L
A.SE.UGSE8891 ------ G-V
AUG.92UG037  ------m- F
AUG.U455  --eemv F
AC.IN.21301 - G-L
AC.RW.92RWO09  -------- v
AC.ZM.ZAM184  ------ G-V
AD.SE.ETSE9488 ------G-L
AD.SE.KESE7108 -------- v
ADI.ZRMAL  --m- G-F
AE.CF.90Cr402 ------ G-F
AETH.1-2  -——F-E-F
AE.TH.11-25 ----F-G-F
AE.TH.235-32  ------ G-F
AE.TH.89-30  ----F-G-F
AE.TH.93TH253 ------ GF
AE.TH.CM240  ------ G-F
AE.TH.73-44  ---F-G-F
AE.TH.74-26  ---enre- F
AE.TH9-3  -omer G-F
AE.TH.98-4  ----- G-F
AG.DJ.DJ263  ----nen- F
AG.DJ.DJ264  ----m- G-F
AG.NG.IBNG  ------ G-V

AGI.CY.94CY0323 ----F-G-L

CONSENSUS-B ---------
B.AU.93JW-3  -------- \V
B.AU.MBC200  -------- \
B.CF.HIVU66543 ------ G-R
B.CN.AF033567 ----F---L

B.CN.RL4A2 - G-L
B.DE.D31  ---eom- v
B.DEHAN  --mmv G-L
BFRHXB2  --mom- Y
B.FRLAI  -oeoeee- v
B.FRNE104  ---RR-I
B.GAOYl - G-L
B.GB.CAML - L
B.IN.HIVY15122 -----G-L
B.KR.AF063915 ----- G-L
B.KR.AF063916 -------- Vv
B.KR.AF063919 - G-F
B.MAHIVU61778 ------- Vv
B.MA.HIVU61781 ------- Y,
B.NL.ACH320A - G-L
B.SP.89SP061 ------ G-L
B.TH.28-19 - G-L
B.TH.28-2 - G-L
B.USJRFL  --emv G-V
BUSMN  —oeeme L
B.US.RF  ——F-V
B.US.SF2  —oeme L
B.US.WEAU160 -----—- H
CONSENSUS-C ~ --—f-g-f
C.BRO2BR025 ------- W
C.BW.BW96BWO0502 ------G-F
C.ET.ETH2220 -----mmv F
C.IN.11246  -—-F-G-F
C.IN.21068  ----F-G-L
C.IN.301904 -—-F-E-V
C.IN.301905  ------ G-F

C.IN.301999  ----F-G-F
C.IN.HIVY15117 ------ G-F

C.IN.HIVY15118 -—F-G-F
C.IN.HIVY15119 -—F-G-F
C.IN.HIVY15121 -—F-G-F
C.IN.HIVY17890 -—--F-G-F
CONSENSUS-D ~ ------ e-v
D.UG.94UG1141 - EV
D.ZR.84ZR085  -------- Y,
DZRELI - E-L
D.ZRNDK  --emv EV
CONSENSUS-F  ------ G--
F.BR.93BR0201 ------ G-V
F.FN.FIN6393 - G-F

[-D-85
DEC 98

CONSENSUS-G = -------- F
G.BE.DRCBL  -------- F
G.FL.LHH8793  -------- F
G.SE.SE6165 ----F-G-F
CONSENSUS-H = ------ g-f
H.BE.VI991  ------ G-F
H.BE.VI997  -------- L
H.CF.90CF056 ------ G-F
CONSENSUS-J  ------ G--
J.SE.SE9173  ------ G-F
J.SE.SE92809 ------ G-V
N.CM.YBF30  --I---Q-F
CONSENSUS-O  ----?2-?-F
O.CM.ANT70C ~ ------ G-F

0.CM.MVP5180 ----F---F

CPZGAB -eem- F
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HIV CTL Epitope Alignments

Nef Epitope 18-20

CONSENSUS-B  aA?DIShFIkeK

Epitope # HLA

18 AAVDLSHFLKEK (A11)
19 AVDLSHFLK (A11)

20 AVDLSHFL (Bw62)

CONSENSUS-A  g----emmeems
A.KE.Q23-CXC-CG G-V-------K-
A.SE.SOSE7253 G-L--------

A.SE.TZSE8538 G-F-------

A.SE.UGSEB594 --V----cn-

A.SE.UGSE7535 G-L---------

A.SE.UGSE8891 G-V-------
A.UG.92UG037 --F--GF-----

AUG.U455  —F--F-

AC.IN.21301 G-L---F-----
AC.RW.92RWO009 --V---F-----
AC.ZM.ZAM184 G-V---------

AD.SE.ETSE9488 G-L---------
AD.SE.KESE7108 --V---------

ADLZR.MAL  G-F---------

AE.CF.90cr402 G-F---F-----
AE.TH.1-2 E-F---F-----
AE.TH.11-25 G-F---F-----
AE.TH.235-32 G-F---F-----
AE.TH.89-30 G-F---F-----
AE.TH.93TH253 G-F---F-----
AE.TH.CM240 G-F---F-----
AE.TH.73-44  G-F---F-----
AE.TH.74-26  --F---F-----
AE.TH.9-3 G-F---F--R--
AE.TH.98-4  G-F---F--R--

AG.DJ.DJ263  --F--GF-----
AG.DJ.DJ264 G-F--GF-----
AG.NG.IBNG  G-V---------

AGI.CY.94CY0323 G-L---------

CONSENSUS-B  ———-mmemee-
B.AU.93JW-3  --V---P-----
B.AU.MBC200  --V---------
B.CF.HIVU66543 G-R---W-----
B.CN.AF033567 --L---------
B.CN.RL42  G-L------ R--
B.DE.D31 SRy A—
B.DE.HAN [ ——
B.FRHXB2  --V---mmmm-
B.FR.LAI YA
B.FR.NE104  --|------ R--
B.GA.OYI I ——
B.GB.CAM1  --L-l----—-
B.IN.HIVY15122 G-L------ RK-
B.KR.AF063915 G-L---------
B.KR.AF063916 --V---------
B.KR.AF063919 G-F------- D-
B.MA.HIVU61778 --V---------
B.MA.HIVU61781 --V---------
B.NL.ACH320A G-L---------
B.SP.89SP061 G-L---------
B.TH.28-19  G-L------—-
B.TH.28-2  G-L---------
B.USJRFL  G-V-----m--

B.US.MN g
B.US.RF R
B.US.SF2  -L-loeem

CONSENSUS-C  g-f---f-----
C.BR.92BR025 -VV---F--E--
C.BW.BW96BWO0502 G-F--GF-----
C.ET.ETH2220 --F---L-----
C.IN.11246  G-F---F-----
C.IN.21068  G-L---F-----
C.IN.301904 E-V---F-----
C.IN.301905 G-F---F-----
C.IN.301999 G-F---F-----
C.IN.HIVY15117 G-F---F----E
C.IN.HIVY15118 G-F---F-----
C.IN.HIVY15119 G-F---F-----
C.IN.HIVY15121
C.IN.HIVY17890

CONSENSUS-D  @-V----mns
D.UG.94UG1141 E-V-----n-v
D.ZR.84ZR085 --V---—--RK-
D.ZRELl  E-Loeee-
D.ZRNDK  E-Vereoeee

CONSENSUS-F  G----2-27--
F.BR.93BR0201 G-V--------
F.FN.FIN6393 G-F--Q-xx--

I-D-86
DEC 98

CONSENSUS-G = --F---F-----

G.BE.DRCBL
G.FI.LHH8793
G.SE.SE6165

B =S =S
B = =S
G-F---F-----

CONSENSUS-H  g-f---------

H.BE.VI991
H.BE.VI997

el —
N [

H.CF.90CF056 G-F---------

CONSENSUS-J  G-----F-----

J.SE.SE9173

[l -

J.SE.SE92809 G-V---F-----

N.CM.YBF30

Q-F---F---D-

CONSENSUS-O  ?-F---F-----
O.CM.ANT70C  G-F---F-----
0.CM.MVP5180 --F---F-----

CPZGAB
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Nef Epitope 21-24

CONSENSUS-B  DIShFIkeKGGLeGI

Epitope # HLA
21 DLSHFLKEKGGLEGL (B35)
22 DLSHFLKEKGGLEGL (A2)
23 DLSHFLKEK (A3.1)
24 FLKEKGGL (B8)
CONSENSUS-A  ------mmmm- D--
A.KE.Q23-CxC-CG ------- K----D--
A.SE.SOSE7253 ------------ D--
A.SE.TZSE8538 ------------ D--
A.SE.UGSE6594 ------------ D--
A.SE.UGSE7535 ------------ D--
A.SE.UGSE8891 ------------ D--
AUG.92UG037 --GF-------- D--
A.UG.U455 L R D--
AC.IN.21301  ---F-------- D--
AC.RW.92RWO009 ---F-----------
AC.ZM.ZAM184  ------------ D--
AD.SE.ETSE9488 ------------ D--
AD.SE.KESE7108 ------------ D--
ADLZR.MAL = -----mmeemm- D--
AE.CF.90cr402 ---F-------- D--
AE.TH.1-2 -
AE.TH.11-25  ---F-------- D--
AE.TH.235-32  ---F----mmmom-
AE.TH.89-30  ---F-----------
AE.TH.93TH253 ---F-----------
AE.TH.CM240  ---F-------- D--
AE.TH.73-44  ---F-------- N--
AE.TH.74-26  ---F-------- D--
AE.TH.9-3 ---F--R-----D--
AE.TH.98-4  ---F--R-----D--
AG.DJ.DJ263 --GF-------- D--
AG.DJ.DJ264 --GF-------- D--
AG.NG.IBNG = - D--
AGI.CY.94CY0323 ------------ D--

CONSENSUS-B  -------mmemmm-
B.AU.93JW-3  ---P-----mme--
B.AU.MBC200  ------n=mmmmm-
B.CF.HIVU66543 ---W-----------
B.CN.AF033567 ------n=mnmm-
B.CN.RL42  ------ [ = S
B.DE.D31  ----mmmmmmee-
B.DE.HAN  —coommmeemeeee
B.FR.HXB2  ---e-mmmmeeem
(3 =1=J .Y [ ——
B.FR.NE104  ------ | = S—
[23€7:W0) 2 I —
B.GB.CAM1 [ |
B.IN.HIVY15122 ------ RK--o-
B.KR.AF063915 -----mmmmemmmn
B.KR.AF063916 -------mmmmmmn
B.KR.AF063919 ------- [ —
B.MA.HIVUB1778 ---------m=mm=-
B.MA.HIVU61781 ---------m=mm=-
B.NL.ACH320A  --------mmomee-
B.SP.89SP061 ----------=m-m-
[ 5 B2 K [ —
B.TH.28-2 -
SR U ISIN] =] = I —
B.US.MN e D--
B.US.RF e D--
B.US.SF2 i [

CONSENSUS-C = ---f---mmmee-
C.BR.92BR025 ---F--E--------
C.BW.BW96BWO0502 --GF-----------
C.ET.ETH2220 ---L-----------
C.IN.11246  ---F-----------
C.IN.21068  ---F-----------
C.IN.301904  ---F-----------
C.IN.301905  ---F-----------
C.IN.301999  ---F-----------
C.IN.HIVY15117 ---F----E----A-
C.IN.HIVY15118 ---F-----------
C.IN.HIVY15119 ---F-----------
C.IN.HIVY15121 ---F-----------
C.IN.HIVY17890 ---F-----------

CONSENSUS-D  -------mmmmmee-
D.UG.94UG114]1 --------m=mm-

D.ZR.84ZR085 ------ [Py

[ 074 =31 = I [ —

(DI =3\ 1 0] G —

CONSENSUS-F  ---?-22---—----
F.BR.93BR0201 ---------mm-mm-
F.FN.FIN6393 ---Q-XX--------

I-D-87
DEC 98
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CONSENSUS-G  ---F-------- D--

G.BE.DRCBL R = D--

G.FI.LHH8793  ---F-------- D--

G.SE.SE6165  ---F-------- D-- O
I_

CONSENSUS-H = ---m-memee- d-- —

H.BE.VI991  --—ommmmeeee

STV 121 A— D

H.CF.90CF056  ------------ D--

CONSENSUS-J  ---F-------- D--

J.SE.SE9173  ---F-------- D--

J.SE.SE92809 ---F-------- D--

N.CM.YBF30 R =S ) T

CONSENSUS-O  ---F-------- ?--

O.CM.ANT70C = ---F-----------

O.CM.MVP5180 ---F-------- D--

CPZGAB e



HIV CTL Epitope Alignments

Nef Epitope 25

CONSENSUS-B  eKGGLeGliySgkR
Epitope 25 EKGGLEGLIHSQRR (A1,B8)

CONSENSUS-A  -----  p J——
A.KE.Q23-CxC-CG K----D--V--R--
A.SE.SOSE7253 ----- D-----RR-
A.SE.TZSE8538 ----- D-----R--
A.SE.UGSE6594 ----- D-----R--
A.SE.UGSE7535 ----- D--V--K--
A.SE.UGSE8891 ----- D-----RR-
A.UG.92UG037 ----- D-----K--
AUG.U455 - D---H----
AC.IN.21301  ----- D-----R--
AC.RW.92RW0Q9 ----------- K--
AC.ZM.ZAM184  ----- [ p J— R-
AD.SE.ETSE9488 ----- D------ Q-
AD.SE.KESE7108 ----- D-----R--
ADI.ZRMAL - D--VW-P--
AE.CF.90cr402 ----- D---H-KR-
AE.TH.1-2 = - KR-
AE.TH.11-25  ----- D-----KR-
AE.TH.235-32  ——--mememm- KR-
AE.TH.89-30  ----------- K--
AE.TH.93TH253 -------- \--K--
AE.TH.CM240  ----- D-----K--
AE.TH.73-44  ----- N-----K--
AE.TH.74-26  ----- D-----K--
AE.TH.9-3  ----- D-----KR-
AE.TH.98-4  ----- D--V--K--
AG.DJ.DJ263  ----- D--V--K--
AG.DJ.DJ264  ----- D-----K--
AG.NG.IBNG =~ ----- D-----K--
AGI.CY.94CY0323 ----- D-----K--

CONSENSUS-B  —---mmmmmmem-
B.AU.93JW-3  -------- VH----
B.AU.MBC200  ------------ E-
B.CF.HIVU66543 ------------ N-
B.CN.AF033567 --------------
B.CN.RL42  ----o-meee- R-
B.DE.D31 - VH--
B.DE.HAN = ------eeee- p--
B.FRHXB2  --------- H--R-
B.FR.LAl - H--R-
B.FR.NE104  -------- VH----
B.GA.OYl  —oreeee
B.GB.CAM1  ------- |----R-
B.IN.HIVY15122 K------ |--m---
B.KR.AF063915 ---------nn---
B.KR.AF063916 ----------- p--
B.KR.AF063919 D-------- H----
B.MA.HIVU61778 --------- H----
B.MA.HIVU61781 ----------- PR-
B.NL.ACH320A ------memem- R-
B.SP.89SP061  --------- Wo--m-
B.TH.28-19  --------- H----
B.TH.28-2 - He-nn
B.USJRFL  --------- H----
B.USMN - [ P
B.USRF - D--VF----
B.US.SF2 - W--R-
B.US.WEAU160 --------------
CONSENSUS-C = —--mmem- K--
C.BR.92BR025  ------mme-- K--
C.BW.BW96BWO0502 -------- V--K--
C.ET.ETH2220 ---------m- K--
C.IN.11246  ----------- K--
C.IN.21068  --------mm- K--
C.IN.301904  -----er-mmv K--
C.IN.301905  --------- H-K--
C.IN.301999  -------mmm- K--
C.IN.HIVY15117 -E----A----K--
C.IN.HIVY15118 -------mmmr K--
C.IN.HIVY15119 ------mmmme K--
C.IN.HIVY15121 -----mmmmme K--
C.IN.HIVY17890 ----------- K--
CONSENSUS-D ~ -------- 2w-K--
D.UG.94UG1141 -------- VW-P--
D.ZR.84ZR085 K------- AV
D.ZRELl  -mre- W-K--
D.ZRNDK  -eeeee- W-K--
CONSENSUS-F = -------- ?--K?-
F.BR.93BR0201 ----------- KR-
F.FN.FIN6393  -------- X--K--

[-D-88
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CONSENSUS-G = ----- D----- K--
G.BE.DRCBL  ----- D----- K--
G.FI.LHH8793  ----- D----- K--
G.SE.SE6165  ----- D----- K--
CONSENSUS-H = ----- d----- K--
H.BEVIOOL  —oorocrem- K
H.BE.VI997  ----- D----- K--
H.CF.90CF056 ----- D--m-- KQ-
CONSENSUS-J  ----- [ p J— K--
J.SE.SE9173  ----- D----- K--
J.SE.SE92809 ----- D----- K--
N.CM.YBF30  D-----VW-R--
CONSENSUS-O  ----- L H--
O.CM.ANT70C  —---—-m—- H--
O0.CM.MVP5180 ----- D----- H--
CPZGAB - V--RR-



Nef Epitope 26,27

CONSENSUS-B  ySgkRQMILDLWvy
Epitope # HLA

26 HSQRRQDILDLWIY (B7)
27 RRQDILDLW!I (B*2705)
CONSENSUS-A  --r---E-------
A.KE.Q23-CxC-CG --R---E-------
A.SE.SOSE7253 --RR--E-------
A.SE.TZSE8538 --R---E-------
A.SE.UGSE6594 --R---E------ H
A.SE.UGSE7535 --K---E------ H
A.SE.UGSE8891 --RR--E-------
A.UG.92UG037  --K---E-------
A.UG.U455 [ R

AC.IN.21301 --R---E-------
AC.RW.92RW009 --K-----------
AC.ZM.ZAM184 ---R--E-------

AD.SE.ETSE9488 ---Q----------
AD.SE.KESE7108 --R--A--------

ADL.ZR.MAL  W-P---E-------

AE.CF.90cr402 H-KR--E------ H
AE.TH.1-2 --KR--E-------
AE.TH.11-25 --KR--E-------
AE.TH.235-32 --KR--E-------
AE.TH.89-30  --K---E-------
AE.TH.93TH253 --K---E-------
AE.TH.CM240  --K---E-------
AE.TH.73-44  --K---E-------
AE.TH.74-26  --K---E-------
AE.TH.9-3 --KR--E-------
AE.TH.98-4  --K---E-------

AG.DJ.DJ263  --K---E-------
AG.DJ.DJ264  --K---E-------
AG.NG.IBNG  --K---E-------

AGI.CY.94CY0323 --K---E-------

CONSENSUS-B  ——--emmemmeeee
B.AU.93JW-3  H----mmmmem-
B.AU.MBC200 ---E----------
B.CF.HIVU66543 ---N-------- -
B.CN.AF033567 ---------mmm--
B.CN.RL42 R = T
B.DE.D31 |
B.DE.HAN -
B.FR.HXB2 H--R-------- -
B.FR.LAI H--Remmmmeev -
B.FR.NE104 H----- | —
23 ¢7:W©) 2 I —
B.GB.CAM1 R = S -
B.IN.HIVY15122 ----ememeeeev
B.KR.AF063915 -----mmcmmemme
B.KR.AF063916 --P-----------
B.KR.AF063919 H-------------
B.MA.HIVU61778 H----------- I-
B.MA.HIVU61781 --PR--E----- I-
B.NL.ACH320A ---R-------- -
B.SP.89SP061 W------mm-mm- H
B.TH.28-19 H----- | —
B.TH.28-2  H-----E---rm-
B.US.JRFL |
S UESH Y —
B.US.RF =S
B.US.SF2 W--R--E----- l-
B.US.WEAU160 --------n-mm--

CONSENSUS-C = --K---@-------
C.BR.92BR025 --K-----------
C.BW.BW96BW0502 --K---E-------
C.ET.ETH2220 --K---E-------
C.IN.11246  --K---E-------
C.IN.21068  --K---E-------
C.IN.301904  --K---E-------
C.IN.301905 H-K---E-------
C.IN.301999  --K---E-------
C.IN.HIVY15117 --K---E-------
C.IN.HIVY15118 --K---E-------
C.IN.HIVY15119 --K---E-------
C.IN.HIVY15121 --K---E-------
C.IN.HIVY17890 --K---E-------

CONSENSUS-D  W-k---g-------
D.UG.94UG1141 W-P---E-------
D.ZR.84ZR085  -------mmee-
D.ZR.ELI (VY 7 ——
D.ZR.NDK W-K---E-------

CONSENSUS-F  --K?--E-----?-
F.BR.93BR0201 --KR--E-------
F.FN.FIN6393 --K---E-----L-
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CONSENSUS-G = --K-----------
G.BE.DRCBL = --K-----------
G.FL.LHH8793  --K------mom-
G.SE.SE6165  --K---E-------

110

CONSENSUS-H = --K---@-------
H.BE.VI991  --K---E-------
H.BE.VI997  --K---E-------
H.CF.90CF056 --KQ----------

CONSENSUS-J  --K---E------ H
J.SE.SE9173  --K---E------ H
J.SE.SE92809 --K---E------ H

N.CM.YBF30  W-R------- M-
CONSENSUS-O  --H--AE----?-
O.CMANT70C  --H--AE-----
O.CM.MVP5180  --H--AE-----I-

CPZGAB --RR--E-------



HIV CTL Epitope Alignments

Nef Epitope 28-35

CONSENSUS-B WvyhTQGYFPDwWQNYT
Epitope # HLA

28 WIYHTQGYFPDWQNYT (A1)
29 WIYHTQGYFPDWQ (B17)
30 YHTQGYFPDWQ (B17)
31 HTQGYFPDWQ (B57)

32 TQGYFPDWQNYT (B17,B37)
33 TQGYFPDWQNY (Bw62)
34 QGYFPDWOQNY (Bw62)

35 YFPDWQNYT (B37,B57)
CONSENSUS-A -
A.KE.Q23-CXC-CG ------mmmmmmmmmm
A.SE.SOSE7253 ---N--nnmmmmmmmn
A.SE.TZSE8538 ---N--X---------
A.SE.UGSE6594 --H-|--F--------
A.SE.UGSE7535 --H-----n--memmm
A.SE.UGSE8891 ---N------------
A.UG.92UG037  ------mmmmemmee
A.UG.U455 - | =

AC.IN.21301  ------- F---H---
AC.RW.92RW009 ---N------mm-mmm
AC.ZM.ZAM184 -

AD.SE.ETSE9488 ---N------------
AD.SE.KESE7108 ------- | =— C--

ADI.ZR.MAL = ——emmmmemeee

AE.CF.90cr402 --HN------------
AETH.1-2  --N---Feoree-
AE.TH.11-25  ---N---F----H---
AE.TH.235-32  ---N---F--roeev
AE.TH.89-30  ---N---F--reev
AE.TH.93TH253 ------- Fem-H--
AE.TH.CM240  ---N---F----mv
AETH.73-44  --N---F-mreev
AE.TH.74-26  --N---F--remv
AETH.9-3  ---N---F----DD--
AETH.98-4  ---N---F----H---

AG.DJ.DJ263  ------- | =S——
AG.DJ.DJ264  ------- | =S——
AG.NG.IBNG  ---N---F--------

AGI.CY.94CY0323 ------- F----D---

CONSENSUS-B  =----sememeeeee
R
B.AU.MBC200  ---D--r-rememev
B.CF.HIVUB6543 -l----mnmemnen
B.CN.AF033567 ---r------remno-
B.CN.RL42  --oemeoeemeeees
B.DED3L  --eeoeoeeeoes
B.DEHAN  soreoeoeeeoeees
BFRHXB2  l-meeomee- $---
BFR.LAI  lommeeees $---
B.FR.NE104  ---semeoeeeeees
B.GA.OYl  -rewemeoeeeeees
B.GB.CAML  l-r-wmmmeoeen
B.IN.HIVY15122 ~-ermememenes
B.KR.AF063915 -----r---m-one-
B.KR.AF063916 —---- Fee-M--
B.KR.AF063919 -----r---o-one-
B.MAHIVUB1778 -|---r-Fwmremeev
B.MAHIVUB1781 -|---r-Foeremeev
B.NLACH320A  -|---srm-oeme-
B.SP.89SPOBL  --H-----m-mnmns
B.TH.28-10  w-voemeoeeeees
B.TH.282  -e-eoeoeeoeees
B.USJRFL  weeoeoeeeeoeees
BUUSMN  woroeeeoeeees
B.USRF  weeeoeoeeees
B.US.SF2  -lwemeoeeeoees
B.US.WEAU160 - Frmemen

CONSENSUS-C = —-—-mmmmmmeeeee
C.BR.92BR025  ---N------=e-m--
C.BW.BW96BWO0502 ------- e
C.ET.ETH2220 ---N---F--------
C.N.11246  ---mmemmeemeee
C.IN.21068  -----mmmmmemmeee
C.IN.301904  ------mmmmmmmmm-
C.IN.301905  -------memeeee-
C.IN.301999  -------
C.IN.HIVY15117 ------mmmmmmmmmm
C.IN.HIVY15118 -------mmmmmm-
C.IN.HIVY15119 ------mmmmmmmme
C.IN.HIVY15121 -----mmmmmmmm
C.IN.HIVY17890 ------mmmmmmmmmm

CONSENSUS-D  ---?--wmecen-
D.UG.94UG1141 ------- Foee
D.ZR.84ZR085 ------- Foe
D.ZR.ELI  -=-Newelommmemer
D.ZRNDK  =-N-wel-mmmeeen

F.BR.93BR0201 -------mmmemme-

[-D-90
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CONSENSUS-G = ---N---f--------
G.BE.DRCBL RN N N =S
G.FI.LHH8793  ---N---F--------
G.SE.SE6165  ---N-------mm---
CONSENSUS-H = ---N----mmmeeem
H.BE.VI991 RSN N [ H---
H.BE.VI997 JE
H.CF.90CF056  ---N------------
CONSENSUS-J  --HN----mmmmme-
J.SE.SE9173  --HN---------—--
J.SE.SE92809 --HN------------
N.CM.YBF30 -M----- IL---H---
CONSENSUS-O  -?-?---F-----7--
O.CM.ANT70C  ---N---F--------
O.CM.MVP5180  -I----- | — C--
CPZGAB - [



HIV CTL Epitope Alignments

; CONSENSUS-B  =--mmmeemmev CONSENSUS-G

Nef mU_ﬁOUm 36-37 B.AU.93JW-3 - P-F---

B.AU.MBC200 - T-W--
CONSENSUS-B  nYTPGPG?RyPLt B.CF.HIVUB6543 ------- Venees G.SE.SE6165 @)
Epitope # HLA B.CN.AF033567 ------- T-F--- —
36 NYTPGPGVRYPLT (B7) B.CN.RL42 e T-F--- CONSENSUS-H .
37 TPGPGVRYPL (B7) B.DE.D31 - T-F---
CONSENSUS-A - jomnmm B.DE.HAN - Vememn
A.KE.Q23-CxC-CG - T-F--- B.FRHXB2 = - Venen- H.CF.90CF056
A.SE.SOSE7253 ------- Vemnen B.FRLAl v AV
A.SE.TZSE8538 ------- AV B.FR.NE104  ------- T-W--- CONSENSUS-J
A.SE.UGSE6594 - I-F--- B.GA.OYl  ---- ----C
A.SE.UGSE7535 - [ B.GB.CAM1 - [----- J.SE.SE92809
A.SE.UGSE8891 - T-F-- B.IN.HIVY15122 - [—
AUG.92UG037 - (S B.KR.AF063915 ------ [-nmv
AUG.U455 - (S B.KR.AF063916 M------V-F--—-

B.KR.AF063919 ------ - CONSENSUS-O
AC.IN.21301 - Vemmee B.MA.HIVU61778 ------- I----C O.CM.ANT70C
AC.RW.92RW009 ------- AV B.MAHIVU61781 ------- I----C 0.CM.MVP5180
AC.ZM.ZAM184 - T-F-- B.NL.ACH320A - [

B.SP.89SP061 ------ [
AD.SE.ETSE9488 --—----- | B.TH.28-19 - Vemmen
AD.SE.KESE7108 C-----T-F--- B.TH.28-2 - Vemnmn

B.USJRFL - I-F---
ADIL.ZRMAL - I-F-- B.USMN v [

B.US.RF s g p—
AE.CF.90cr402 ------- V----C B.US.SF2 - [
AETH1-2 - ----C B.US.WEAU160 ------- T---C
AE.TH.11-25 - I-F--C
AE.TH.235-32 - ----C CONSENSUS-C =~ ------- vAf---
AE.TH.89-30 - l----C C.BR.92BR025  ------- V-F---
AE.TH.93TH253 - ---C C.BW.BW96BWO502 ------- VK-
AE.TH.CM240 - I-F--C C.ET.ETH2220 - AV
AE.TH.73-44 - V----C C.IN.11246  ------- T-F-—
AE.TH.74-26 - |--—-C C.IN.21068  ------- V-F---
AE.TH.9-3  D--I-—-C C.IN.301904  --—--- AV
AE.TH.98-4 [----C C.IN.301905  ------- AV

C.IN.301999 - V-F---
AG.DJ.DJ263 - y p— C.IN.HIVY15117 ------- V-F---
AG.DJ.DJ264 - g p— C.IN.HIVY15118 ------- T-F--
AG.NG.IBNG - T-F-- C.IN.HIVY15119 - Vemnen

C.IN.HIVY15121 - T-F--
AGI.CY.94CY0323 ------- E-F--C C.IN.HIVY17890 ------- AV

CONSENSUS-D - [

D.UG.94UG1141 - [

D.ZR.84ZR085 ------ [

D.ZR.ELI - [

D.ZR.NDK - [

F.BR.93BR0201 ------ [

I-D-91

DEC 98



HIV CTL Epitope Alignments

Nef Epitope 38

CONSENSUS-B  GPG?RyPLt{fGWCF
Epitope 38 GPGVRYPLTFGWCY (B*57)
CONSENSUS-A  -cjrmemmeeee-

AKE.Q23-CXC-CG ~-T-F--mnmv
A.SE.SOSE7253 ---V/--rrmnmme
A.SE.TZSE8538 ---V/---w-nm-
A.SE.UGSE6594  ---|-F--------
A.SE.UGSE7535 ---l---w-mnmv
A.SE.UGSE8891 ---T-F-------
AUG.92UG037  -—-l-wmemmeev
AUG.U455  oefomememee Y
AC.IN.21301  ---V-mrmmemeev
AC.RW.92RW009  ---V/--------- Y
AC.ZM.ZAM184  ---T-F--enr
AD.SE.ETSE9488 ---l---------
AD.SE.KESE7108 --T-F-----n-
ADIZRMAL  ---l-Fememev
AE.CF.90Cr402 ---\----C-----
AETH12 |G-
AE.TH.11-25  ---|-F--C--—-
AE.TH.235-32  -l----C-----
AE.TH.89-30  ---l----C----
AE.TH.93TH253 ---|---C-----
AE.TH.CM240  --I-F--C---
AETH.73-44  ---\/=---C----
AE.TH.74-26  --l----C----
AETH.9-3  —|eee-Coee-
AETH.98-4  -—-l---C-nmmr
AG.DJ.DJ263  ---T--eememv
AG.DJ.DJ264  ---Tereeeeev
AG.NG.IBNG  ~-T-F-mmoeev
AGI.CY.94CY0323 ---E-F--C-----

CONSENSUS-B  ——--emmemmeeee
B.AU.93JW-3  ---P-F--------
B.AU.MBC200  ---T-W-------
B.CF.HIVU66543 ---V----------
B.CN.AF033567 ---T-F------—-
B.CN.RL42  ---T-F--mmm-
B.DE.D31 N O
B.DE.HAN [ VA
B.FRHXB2  -—-V---mmmmme Y
B.FR.LAI S Y v
B.FR.NE104  -—-T-W---L-—-
B.GA.OYI S e S
B.GB.CAM1  -—|----mmmm-
B.IN.HIVY15122 ---|------mm--
B.KR.AF063915 ---l|----------
B.KR.AF063916 ---V-F--------
B.KR.AF063919 ---T-------—--
B.MA.HIVU61778 ---|----C-----
B.MA.HIVU61781 ---|----C-----
B.NL.ACH320A ---l----------
B.SP.89SP061  ---|----------
B.TH.28-19  —--V---mmmmmme
B.TH.28-2  ---V-reomeee-
B.USJRFL  -—|-F--mm--
B.US.MN S I
B.US.RF N
B.US.SF2 S I
B.US.WEAU160 ---T----C-----

CONSENSUS-C  ---y-fereemme
C.BR.92BR025 --V-F--oro-
C.BW.BW9EBWO502 ---VK-------
C.ET.ETH2220 ---Vereemeee
C.IN.11246  ---T-F-romemer
C.IN.21068  ---V-F-oremv
C.IN.301904 -V
C.IN.301905  --V-rrmeeeee
C.IN.301999 -V
C.IN.HIVY15117 --V-
C.IN.HIVY15118 ---T-
C.IN.HIVY15119 ---Ve-roemmeen
C.IN.HIVY15121 ---T-Fereemmee
C.IN.HIVY17890 ---V-rmemmeen

CONSENSUS-D  --lememeemeee
D.UG.94UG1141 ---f--emmrcen-
D.ZR.84ZR085  ---l----cenmu-
D.ZR.ELI  =wclweemees v
D.ZRNDK ~ =clermemmemes

F.BR.93BR0201 ---|-----M----

[-D-92
DEC 98

CONSENSUS-G  ---T-Fr--nmer
G.BEDRCBL  --T-F-meemme-
G.FL.LHH8793  ---T-Froeemev
G.SE.SE6165  ---T-F----mm--
CONSENSUS-H  ~-E-wmemeev
H.BEVIQOL  —-Eerereee
H.BE.VIOO7  -—-EG-roemms
H.CF.90CF056 ---E-F--------
CONSENSUS-J  ----?---nnmv 2
J.SE.SE9Q173  ---TxX---m-nmm-
J.SE.SE92809  ~--l-------m- Y
N.CM.YBF30  ---l---Vmrmev
CONSENSUS-O - Foeel-
O.CM.ANT70C  ---T-F-----L-
O.CM.MVP5180  --P-F-----L-
CPZGAB - T-F--Correv



HIV CTL Epitope Alignments

i CONSENSUS-B  --------mmmmme- CONSENSUS-G  -T-F---------- e-

Zm._" m—u_._“O—um W@.N_.O B.AU.93JW-3  -P-F---------—-- G.BE.DRCBL  -T-F--memme- E-

B.AU.MBC200  -T-W------------ G.FI.HH8793 -T-F----mommm- E-
CONSENSUS-B  G?RyPLtfGWCTKLVP B.CF.HIVU66543 -V--------n-m--- G.SE.SE6165  -T-F--mm-mmemmm- @)
Epitope # HLA B.CN.AF033567 -T-F-----oemmm- I_
39 GVRYPLTFGWCYKLVP (A1,B8) B.CN.RL42  -T-F---momeeee- CONSENSUS-H  ~E-cmmmmmmmmmeee —
40 GVRYPLTFGWCYKLVP (B18) B.DE.D31 iy = H.BEVIO91  ~E--emmmmmmmme-
CONSENSUS-A  -i-----mmmmmmeen B.DE.HAN A HBE.VI997  -EG----eeeeee- I-
A.KE.Q23-CxC-CG -T-F------------ B.FR.HXB2 Y AS— Yooon H.CF.90CF056 -E-F--mmmmmmmmm-
A.SE.SOSE7253 -V-------------- B.FR.LAI YA Yomnm
A.SE.TZSE8538 -V-------------- B.FR.NE104  -T-W---L-------- CONSENSUS-]  =-P-mmmmeev P
A.SE.UGSE6594 -|-F------------ B.GA.OYI B U o S JSE.SE9173  ~TXe-mmmmmmmmmev
A.SE.UGSE7535 -|-------------- B.GB.CAM1  -|-----mmmmmmmme J.SE.SE92809  -|--mmmmmev Yoo
A.SE.UGSE8891 -T-F------------ B.IN.HIVY15122 -l---mmmmmmme
A.UG.92UG037  -|-------------- B.KR.AF063915 -|-----mmmmmmmmn N.CM.YBF30  -l---Vermmmmmeev
AUG.U455  -|-------m- Y--e- B.KR.AF063916 -V-F---mmmmmmenn

B.KR.AF063919 -T-------------- CONSENSUS-O  ---F------ [—
AC.IN.21301 = -V------momoeeee B.MA.HIVU61778 -|----C--------- O.CMANT70C  T-Feoeoelooeev
AC.RW.92RW009  -V=--------- Y- B.MA.HIVUB1781 -|----C--------- O.CM.MVP5180  -P-F------L----
AC.ZM.ZAM184  -T-F------------ B.NL.ACH320A  -l--mmcmmmemeee

B.SP.89SP061  -|-------------- CPZGAB “T-F--Crmmmmmmm
AD.SE.ETSE9488 -|-------------- B.TH.28-19  -Vemomommomemeee
AD.SE.KESE7108 -T-F------------ B.TH.28-2 B YA

B.USJRFL  -l-Frmmmmmmeeeen
ADI.ZR.MAL  -|-F--------=--- B.US.MN [

B.US.RF B
AE.CF.90cr402 -V----C--------- B.US.SF2 B
AE.TH.1-2  -l--=-Crmereeemm B.US.WEAU160 -T----C-=s-enm-
AE.TH.11-25 -I-F--C---------
AE.TH.235-32  -|----C--------- CONSENSUS-C  -V-fermmmmmmmem
AE.TH.89-30  -I----C--------- C.BR.92BR025 -V-F---memememv
AE.TH.93TH253 -|----C--------- C.BW.BW96BWO0502 -VK---mnmmmmmmmm
AE.TH.CM240  -I-F--C--------- C.ET.ETH2220 -V--m-mmmmmmmeem
AE.TH.73-44  -V----C--------- C.IN.11246  -T-F---mememee-
AE.TH.74-26  -I----C--------- C.IN.21068  -V-F--mememeeee
AE.TH.9-3 |----C--mm-- C.IN.301904  -V--mmmmmemeeee
AE.TH.98-4  -|----C--------- C.IN.301905  -V--mmmmmmmeee

C.IN.301999  -V-F--mmmmmeev
AG.DJ.DJ263  -T---------- N-E- C.IN.HIVY15117 -V-F--mmmeeeeev
AG.DJ.DJ264  -T------------ E- C.IN.HIVY15118 -T-F---mmmmmmmmm
AG.NG.IBNG ~ -T-F------------ C.IN.HIVY15119 -V--mmmmmmmmeev

C.IN.HIVY15121 -T-F--mmmmeemmev
AGI.CY.94CY0323 -E-F--C--------- C.IN.HIVY17890 -V--mmmmmmmmmmem

CONSENSUS-D  -l---------- e---

D.UG.94UG1141 -l-----m-mm- E---

D.ZR.84ZR085  -|---------- E---

D.ZR.ELI o — YE---

D.ZR.NDK 8 E— Q---

CONSENSUS-F - JE—

F.BR.93BR0201 -l-----M--------

F.FN.FIN6393  -Vsrereemmmeev

[-D-93
DEC 98



HIV CTL Epitope Alignments

Nef Epitope 41-48

CONSENSUS-B  ?RyPLtfGWCIKLVPv
Epitope # HLA

41 VRYPLTFGWCYKLVPV (B57)
42 RYPLTFGWCYK (B18)
43 RYPLTFGWCF  (A*2402)
44 RYPLTFGW (B27)

45 YPLTFGWCF  (B35)
46 YPLTFGWCY  (B49)
47 YPLTFGWCY  (B18)
48 PLTFGWCFKL (A2)
CONSENSUS-A  j--m-mmemmemmee-
A.KE.Q23-CXC-CG T-F---m-m-mmmmmm
A.SE.SOSE7253 V------mmmmmmv
A.SE.TZSE8538 V----mmmmmmmmem
A.SE.UGSE6594 |-F----mmmmmmmmn
A.SE.UGSE7535 |----nmmmmmmmmm-
A.SE.UGSE8891 T-F-------------
A.UG.92UG037  l----mmmmemeem
A.UG.U455  E—— AV

AC.IN.21301  V---mmmmmmmmeee
AC.RW.92RW009 V--------- VA
AC.ZM.ZAM184  T-F---emmmeeemme

AD.SE.ETSE9488 |------n-mmn=mmm
AD.SE.KESE7108 T-F-------------

ADI.ZR.MAL  [-Fememmemeeee M

AE.CF.90Cr402 V---Croemeemen
AETH12  |--e-Commeeeer
AE.TH.11-25  |-F--Coreeeeme
AE.TH.235-32  |----Corereerene
AE.TH.89-30  |----Comrmrereev
AE.TH.93TH253  |----Corerenmenv
AE.TH.CM240  |-F--Crmreremeev
AE.TH.73-44  Vere-Comomremees
AE.TH.74-26  |----Cremrereev
AETH.9-3  |----Comrmeeer
AETH.98-4  |----Commerereer

AG.DJ.DJ263  T------mm- N-E-I
AG.DJ.DJ264  T-r--rmoemem- E-M
AG.NG.IBNG  T-F----memmem- M

AGI.CY.94CY0323 E-F--C----------

CONSENSUS-B  ——--mommmeeee
B.AU.93JW-3  P-F-m-mmmmmmmeee
B.AU.MBC200 T-W----mmmmeeem
B.CF.HIVU66543 V------m-memmemm
B.CN.AF033567 T-F-------------
B.CN.RL42 P =
B.DE.D31 ) =
B.DE.HAN |/
B.FR.HXB2 | VAR AV
B.FR.LAI |V — AV
B.FR.NE104 T-W---L--mmmm--
B.GA.OYI [ g SRS M
B.GB.CAM1
B.IN.HIVY15122 |----mmemmmmeee
B.KR.AF063915 [-----==-=-mn=-
B.KR.AF063916 V-F-------------
B.KR.AF063919 T---------------
B.MA.HIVU61778 |----C----------
B.MA.HIVU61781 I----C----------
B.NL.ACH320A  [-----=m-mmmev
B.SP.89SP061  |--------m-mm-
B.TH.28-19  V---mmmmememeee
B.TH.28-2 |2
B.US.JRFL [ =
B.US.MN | ——
B.US.RF )
B.US.SF2 |
B.US.WEAU160 T----C----------

CONSENSUS-C  V-f-m-mmmmeme
C.BR.92BR025 V-F--emmemmeeee
C.BW.BW96BWO0502 VK-----nnmnemme-
C.ET.ETH2220 V----m-mmemmem
C.IN.11246  T-F----mmmemme-
C.IN.21068  V-F----mmmemeev
C.IN.301904  V---m-mmmmemmeee
C.IN.301905  V-----mmmmemmeee
C.IN.301999  V-F--mmemmemmem-
C.IN.HIVY15117 V-F----m-mmemmm-
C.IN.HIVY15118 T-F-------------
C.IN.HIVY15119 V---m-memeemeee
C.IN.HIVY15121 T-F-----m-mmmmm-
C.IN.HIVY17890 V------m-meme

CONSENSUS-D  |---emennav .
D.UG.94UG1141 |----ememen E---M
D.ZR.84ZR085  |-----enem- E
D.ZRELl  l-eeemee YE--
D.ZRNDK  |ereemememe Q-

CONSENSUS-F  ------ L S
F.BR.93BR0201 I----- ] [—
F.FN.FIN6393 V--ommmcmmeeee
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DEC 98

CONSENSUS-G  T-F---------+ e--
G.BE.DRCBL ) [ S——— E--
G.FI.LHH8793 T-F---------- E--
G.SE.SE6165 T-F---m--mm-mm- M
CONSENSUS-H  E-------m-mmmme-
H.BE.VI991 =,
H.BE.VI997 EG-------—---- |-
H.CF.90CF056 E-F-------------
CONSENSUS-J  -?--—--—- Lo 2
J.SE.SE9173  TX-----mmmmmmmmm
J.SE.SE92809 [--------- AV
N.CM.YBF30 |-=-\-mmmmm e L
CONSENSUS-O  --F------ | I—

O.CM.ANT70C  T-F------ [—
0.CM.MVP5180 P-F------ —

CPZGAB



Nef Epitope 49

CONSENSUS-B  VI?WKfDSIL
Epitope 49  VLEWRFDSRL (A2)
CONSENSUS-A ~ ?---ememm-
A.KE.Q23-CXC-CG --K-------
A.SE.SOSE7253 T-R-R-----
A.SE.TZSE8538 T-M----K-
A.SE.UGSE6594 --K-------
A.SE.UGSE7535 --K-------
A.SE.UGSE8891 T-M-------
A.UG.92UG037 T-R-----S-
AUG.U455  --M-----T-

AC.IN.21301 --Q-----H-
AC.RW.92RWO009 --K-----H-
AC.ZM.ZAM184 --R-----H-

AD.SE.ETSE9488 T-V-R-----
AD.SE.KESE7108 --K-Q-----

ADLZR.MAL  --K-----S-

AE.CF.90cr402 --M-----S-
AETH.1-2  —M-A-
AE.TH.11-25  --|-----A-
AE.TH.235-32  --L-----A-
AE.TH.89-30  --M-----A-
AE.TH.93TH253 --I-----A-
AE.TH.CM240  --M-----A-
AE.TH.73-44  --M-----S-
AE.TH.74-26  --L----GT-
AE.TH9-3  —M-A-
AE.TH.98-4  --M---A-

AG.DJ.DJ263 --V-R---S-
AG.DJ.DJ264 --V-R---S-
AG.NG.IBNG  --I-R-----

AGI.CY.94CY0323 --K-------

CONSENSUS-B ----------
B.AU.93JW-3  --V-RL--H-
B.AU.MBC200 G-E-R-----
B.CF.HIVU66543 --E-----S-
B.CN.AF033567 --M-------

B.CN.RL42 N/

B.DE.D31  --V-R----
B.DEHAN  --K-—---H-
B.FR.HXB2  --E-R----
B.FR.LAI  -E-R---
B.FR.NE104  --V----S-
B.GA.OYl  --Vemoee-

B.GB.CAML1  --M----m-
B.IN.HIVY15122 --Q-------
B.KR.AF063915 --E-R-----
B.KR.AF063916 --E-R-----
B.KR.AF063919 --M------
B.MA.HIVUB1778 --M-------
B.MA.HIVUB1781 --M-------
B.NL.ACH320A --E-R----
B.SP.89SP061 --V-R-----
B.TH.28-19  --M-----
BTH.282  --M-erem
B.USJRFL  -E-R-—-K-
B.US.RF R
B.US.SF2  -V-R-—-K-
B.US.WEAU160 --M--—--K-

CONSENSUS-C  -------- -
C.BR.92BR025 --Q-----L-
C.BW.BW96BWO0502 --K-----Q-
C.ET.ETH2220 --K-----H-
C.IN.21068  --V-----Q-
C.IN.301904 --Q-----L-
C.IN.301905 --R-----Q-
C.IN.301999 --Q-----H-
C.IN.HIVY15117 -FM-----Q-
C.IN.HIVY15118 --R-----Q-
C.IN.HIVY15119 --Q-----Q-
C.IN.HIVY15121 --K-----Q-
C.IN.HIVY17890 --Q-----Q-

CONSENSUS-D  --v-R-N---
D.UG.94UG1141 --V-R-N---
D.ZR.84ZR085 --V-R-N---
D.ZR.ELI  --K-R-N--
D.ZRNDK  --M-R-N---

CONSENSUS-F  --K-?-----
F.BR.93BR0201 --K-E-----
F.FN.FIN6393  --K-------
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CONSENSUS-G = --v-R---s-
G.BE.DRCBL  --V-R-----
G.SE.SE6165 --V-R---S-

CONSENSUS-H = --M-------
H.BE.VI991  --M-------
H.BE.VI997  --M-------
H.CF.90CF056 --M-------

110

CONSENSUS-J  -------- S-
J.SE.SE9173  --K-----S-
J.SE.SE92809 --Q-----S-

N.CM.YBF30  --V-R--S-
CONSENSUS-O  |---?--RS-
O.CM.ANT70C  I-M--RS-

0.CM.MVP5180 I-K-Q--RS-

CPZGAB V-Reeem-



HIV CTL Epitope Alignments

Nef Epitope 50-57

CONSENSUS-B  ?WkfDSrLafhHMAREI

Epitope # HLA
50 EWRFDSRLAFHHVAREL (A25)
51 EWRFDSRLAFHHVAREL (B35)
52 EWRFDSRLAFHHVAREL (A1,
A25(10),
not BB35,
B35)
53 DSRLAFHH  (B35)
54 DSRLAFHHV  (B51)
55 RLAFHHVAR (B52)
56 AFHHVAREL (B52,A2)
57 AFHHVAREK (A3)
CONSENSUS-A  --------- Ik-r-?--

A.KE.Q23-CxC-CG K-------- LK-R----
A.SE.SOSE7253 R-R------ LR-R-Q-M

A.SE.UGSE6594 K-------- LK-L-C-K
A.SE.UGSE7535 K-------- LK-R-Q--
A.SE.UGSE8891 M-------- LT-R----
A.UG.92UG037 R-----S--RV-K----
A.UG.U455 M-----T--LK-R-Y--

AC.IN.21301 Q-----H--YK-Q---R
AC.RW.92RW009 K-----H--HR------
AC.ZM.ZAM184 R-----H--LR-R----

AD.SE.ETSE9488 V-R------ LK-L---K
AD.SE.KESE7108 K-Q------ LK-L---K

ADL.ZR.MAL  K-----S--LR-R---Q

AE.CF.90cr402 M-----S--RR-l----
AETH1-2  M---A-RK-I--M
AE.TH.11-25  |-=---A--RR-l----
AE.TH.235-32  L-----A--RK-l----
AE.TH.89-30  M----A--RK-l----
AE.TH.93TH253  |-----A--RR-I----
AE.TH.CM240  M-----A--RK-V---Q
AE.TH.73-44  M----S--RR-|---Q
AE.TH.74-26  L-—--GT--RQ-T----
AETH.9-3  M----A--RK-T----
AE.TH.98-4  M----A--RR-l----

AG.DJ.DJ263  V-R---S--RT-R----
AG.DJ.DJ264 V-R---S--RR-I--R
AG.NG.IBNG  |-R-------R-T--

AGI.CY.94CY0323 K-------- YK-V----

CONSENSUS-B ----------mmeme
B.AU.93JW-3  V-RL--H---R-V----

B.AUMBC200 E-R--------- Veeee
B.CF.HIVU66543 E-----S-----R---
B.CN.AF033567 M----n-mememenv K
B.CN.RL42 ~ M---emmr J---=-M

B.DE.D31  V-R—- [
B.DE.HAN  K---H--K---
B.FR.HXB2 E-R--------- AV
B.FR.LAI E-R----m---- \-m-
B.FR.NE104 Vo----- [Sy— K----
B.GA.OYI Vommmmean R----- AV
B.GB.CAM1 |/ — K
B.IN.HIVY15122 Q----------- Vemen
B.KR.AF063915 E-R---------m-- K
B.KR.AF063916 E-R------------ K
B.KR.AF063919 M------m--mmemmmv
B.MA.HIVUB1778 M----mmemmmmeeee
B.MA.HIVUB1781 M----mmemmemmeeee
B.NL.ACH320A E-R-------m-mm---
B.SP.89SP061 V-R----- VLR------
B.TH.28-19  M-----m-mmmemmn

B.TH.28-2 |/ —
B.US.JRFL E-R---K-----V/----
B.US.RF V/A— V---K

B.US.SF2  V-R---Kemeomev
B.US.WEAU160 M-----K=-----V/---

CONSENSUS-C ~ ------ q--hr-?--
C.BR.92BR025 Q-----L--RR------
C.BW.BW9BBWO502 K-----Q--RR------
CET.ETH2220 K-----H--RR------
C.IN.21068  V-----Q--HK-R----

C.IN.301905 R-----Q--HR-K----
C.IN.301999 Q-----H--HR------
C.IN.HIVY15117 M-----Q--RR--G-G-
C.IN.HIVY15118 R-----Q--LR-T----
C.IN.HIVY15119 Q-----Q--HR-R----
C.IN.HIVY15121 K-----Q--RR-R----
C.IN.HIVY17890 Q-----Q--HR-R----

CONSENSUS-D  v-R-N-----E-K-?-k
D.UG.94UG1141 V-R-N-----E-K-KMK
D.ZR.84ZR085 V-R-N-----E-K-K-K
D.ZR.ELI K-R-N-----E-K---M
D.ZR.NDK M-R-N----LE-K----

CONSENSUS-F  K-?------L?-I--R
F.BR.93BR0201 K-E------LR-l---R
F.FN.FIN6393 K------- LK-I-R
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CONSENSUS-G  v-R---s--11-?-g--
G.BE.DRCBL  V-R------- K---Q--
G.SE.SE6165 V-R---S--RR-I----

CONSENSUS-H ~ M------- It-7---k
H.BE.VI99L  M-mwemer LR-R-K--
H.BE.VI997  Mememmeme T-T—K

H.CF.90CF056 M-------- LT-L--VK
CONSENSUS-J  ------ S--RR-|----
J.SE.SE9173  K-----S--RR-I----
J.SE.SE92809 Q-----S--RR-I----
N.CM.YBF30  V-R---S--RR-V----
CONSENSUS-O  --?--RS-G?T-?-??7?
O.CM.ANT70C  M----RS-GNT-V-MIT
0.CM.MVP5180 K-Q--RS-GLT-I-LQK

CPZGAB V-Rewe-LR-1---Q



Nef Epitope 58

CONSENSUS-B hHMAREIhPEyyKdC
Epitope 58 HHVARELHPEYFKNC (A1)
CONSENSUS-A  K-r-?-----f--n-

A.KE.Q23-CXC-CG K-R------- Weeen
A.SE.SOSE7253 R-R-Q-M---F---
A.SE.TZSE8538 K-R-H------F-N-
A.SE.UGSE6594 K-L-C-K---F----
A.SE.UGSE7535 K-R-Q-----F----
A.SE.UGSE8891 T-R------ =
A.UG.92UG037  V-K------ (=
AC.IN.21301  K-Q---R---F----
AC.RW.92RW009 R--rmmmeemmes
AC.ZM.ZAM184 R-R------DF----

AD.SE.ETSE9488 K-L---K---F----
AD.SE.KESE7108 K-L---K---F----

ADL.ZR.MAL R-R---Q--------

AE.CF.90cr402 R-l-----n-mmem-
AE.TH.1-2 K-l---M---F----
AE.TH.11-25 R-l----R-------
AE.TH.235-32 K-|------- F--m-
AE.TH.89-30 K-|------ Q-
AE.TH.93TH253 R-I----R--F----
AE.TH.CM240 K-V---Q--------
AE.TH.73-44 R-1---Q---F----
AE.TH.74-26  Q-T------------
AE.TH.9-3 [P
AE.TH.98-4 R-|----R-------

AG.DJ.DJ263 T-R-----m-mmmm-
AG.DJ.DJ264 R-I---R---F----
AG.NG.IBNG  R-T------------

AGI.CY.94CY0323 K-V------- | =—

CONSENSUS-B ~ -------mmmemee-
B.AU.93JW-3 R-V----Y------ N
B.AU.MBC200  --V---mmmmee- N
B.CF.HIVU66543 --R---------- N-
B.CN.AF033567 ------ | C—
B.CN.RL42  ------ M----H---
B.DE.HAN N 7
B.FR.HXB2 B /A E-N-
B.FRLLAI  -Veroree- E-N-
B.FR.NE104  --K------mmemme
B.GA.OYI =SV
B.GB.CAM1  ------ Ke=-F----
B.IN.HIVY15122 --V------- i
B.KR.AF063915 ------ K---F--N-
B.KR.AF063916 ------ | — N-
B.KR.AF063919 ---------- FF-N-
B.MA.HIVUB1778 ---------=--- N-
B.MA.HIVU61781 ---------=--- N-
B.NL.ACH320A  -------mmmmmen
B.SP.89SP061 R---------=--=-
B.TH.28-19  ———mmemem-
B.TH.28-2  —-ememmeeee
B.US.JRFL L A
B.US.RF SRV —
[ERUICHS) = ——
B.US.WEAU160 --V-------- E---

CONSENSUS-C  r-?------- -
C.BR.92BR025 R-------=-=m=-
C.BW.BW96BW0502 R------ Y-------
C.ET.ETH2220 R---------m-=m-
C.IN.11246 R-l------- F-mm-
C.IN.21068 K-R------- F-N--
C.IN.301904 R-R------- F-mm-
C.IN.301905 R-K------- F-mm-
C.IN.301999 R------mmmmm-
C.IN.HIVY15117 R--G-G----F----
C.IN.HIVY15118 R-T------- i
C.IN.HIVY15119 R-R------- F
C.IN.HIVY15121 R-R------- | =i
C.IN.HIVY17890 R-R------- F
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CONSENSUS-D  E-K-?-k---?--?-
D.UG.94UG1141 E-K-KMK--------
D.ZR.84ZR085 E-K-K-KY---F-N-
D.ZR.ELI E-K---M---F---N
D.ZR.NDK E-K------- | S

110

CONSENSUS-F  ?-|---R---?--?-
F.BR.93BR0201 R-I---R------ Q-
F.FN.FIN6393 K-I---R---F--R-

CONSENSUS-G  r-?-q-----f--n-
G.BE.DRCBL K---Q----- F--N-
G.FI.LHH8793 R-L-Q----- F--N-

G.SE.SE6165 R-l-----------

CONSENSUS-H  t-?---K---f----
H.BE.VI991 R-R-K-----F----
H.BE.VI997  T-T---K---F----
H.CF.90CF056 T-L--VK--------

CONSENSUS-J  R-l------- =
J.SE.SE9173 R-l------- F----
J.SE.SE92809 R-l------- F--m-
N.CM.YBF30 R-V------- F--N-

CONSENSUS-O  T-?-??2?---LF??-
0.CM.MVP5180 T-I-LQK---LF-PK

CPZGAB  R-l---Qur-rne-



